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Abstrak
 

Kemampuan virus Influenza A dalam menginfeksi manusia sangat bergantung pada receptor binding yang

dimiliknya. Protein yang berfungsi sebagai receptor binding pada virus ini adalah haemagglutinin. Influenza

A akan mampu menginfeksi manusia dan dapat menyebar antar manusia apabila protein haemagglutinin

telah mengenali SA -2,6 Gal sebagai receptor pada manusia. Virus Influenza A subtipe H5N1 telah

ditemukan dapat menginfeksi manusia namun belum mampu menular antar manusia. Dari hasil analisis

mutasi terhadap sekuan haemagglutinin didapatkan bahwa sekuen protein haemagglutinin pada virus H5N1

belum menyamai sekuan protein haemagglutinin pada virus Influenza A yang telah menjadi pandemik yaitu

subtipe H1N1, H2N2, dan H3N2 sehingga belum mampu menyebar antar manusia. Sekuan utama yang

mendukung penyebaran pada manusia adalah asam amino posisi 226 dan 228 pada protein Haemagglutinin.

Pada saat virus menjadi pendemik maka asam amino posisi 226 telah berubah menjadi Leu dan pada posisi

228 telah berubah menjadi Ser. Sedangkan pada virus H5N1 masih berupa Gln pada posisi 226 dan Gly

pada posisi 228 yang merupakan pengenal SA -2,3 Gal receptor pada burung. Selain pada posisi tersebut

perbedaan juga ditemukan pada posisi 251 dan posisi 258. Pada subtipe yang telah menjadi pandemik

sekuen posisi 251 adalah Leu dan posisi 258 adalah Phe, sedangkan pada H5N1 Phe pada 251 dan Tyr pada

258. Dari hasil ini dapat diprediksi sekuen H5N1 yang dapat menjadi pandemik yaitu apabila telah terjadi

perubahan pada sekuen posisi 226 dan 228 serta didukung dengan perubahan pada posisi 251 dan 258.
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