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Avian influenza H5N1 ningga november 2007 telan menyerang dan menevvaskan 81orang dari 102 orang
yang terinfeksi di Indonesia. Pada saat ini, masalan penting yang dikuatirkan oleh para anli adalah
kemungkinan munoulnya subtipe baru virus influenza yang mampu menular antar manusia_ Hal ini dapat
terjadi senubungan dengan adanya virus subtipe baru yang mungkin terbentuk akibat mutasi atau reasorsi
(reassortment) virus avian influenza asal unggas dan virus human imfuenza. |V |utasi pada virus influenza
dapat menimbulkan perubanan komposisi atau susunan asam amino pada virus yang dapat mempengaruni
aktivitas virus.

Penelitian melalui bioinformatika pada beberapa virus avian imfuenza menunjukkan banvva, dibandingkan
dengan NA (Neuraminidase) dan NP (Nuk/eoprotein), ternyata HA (Haemagg/utinin) lebin mudan
mengalami mutasi_ Kemampuan virus Avian imfuenza untuk melakukan mutasi memungkinkan virus untuk
berubah sifat patogenisitasnya.

Pada penelitian ini dilakukan analisis mutasi yang terjadi padavirus H5N1 yang terjadi di Indonesia, dengan
Caramelihat perubanan nukleotida dan analisis posisi epitop pada asam aminonya. Dengan demikian dapat
diperkirakan apakan mutasi tersebut dapat mempengaruhi patogenitas atau tidak. Virus yang dianalisis
diambil hanya dari kasus HSN1 yang menyerang manusia.

Penelitian ini menggunakan metode Sequence allignment dengan program MAFFT dan prediksi epitop
menggunakan program IMMUNEEPI TOPE Didapatkan banyak sekali perubanan nukleotida pada sekuen
hemagglutinin pada H5N1 di Indonesia, namun berdasarkan prediksi epitope ternyata belum mengalami
mutasi yang cukup drastis ningga menguban patogenitas virus tersebut.
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