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Abstrak
 

Dalam dunia epidemiologi, dibutuhkan suatu pemetaan untuk menggambarkan distribusi penyakit pada

populasi, yang disebut dengan disease risk map. Mapping tersebut dibuat berdasarkan nilai SMR

(Standardized Morbidity or Mortality Ratio) yang diperoleh dari informasi mengenai banyaknya penderita

suatu penyakit di daerah tertentu. Semakin kecil skala disease risk map tersebut, maka semakin tepat sasaran

untuk melakukan pencegahan terhadap suatu penyakit. Namun, masalah yang sering dijumpai adalah data

banyaknya penderita penyakit hanya tersedia pada lingkup area yang besar. Sedangkan data mengenai

penyebab terjangkitnya penyakit tersebut, tersedia dalam skala area yang lebih kecil. Ketidakseimbangan

nilai-nilai variabel inilah yang disebut sebagai spatial misalignment. Sehingga digunakan pemodelan

Bayesian berhierarki yang memanfaatkan fungsi likelihood dari variabel respon yang tersedia pada skala

area lebih besar dan nilai-nilai kovariat yang tersedia pada area yang lebih kecil. Kemudian, dari distribusi

posterior yang diperoleh, digunakan metode Markov Chain Monte Carlo (MCMC) untuk mencari nilai

taksiran parameter. Berdasarkan persamaan linier dari log SMR pada model, diperoleh nilai estimasi SMR

untuk skala area lebih kecil. Pemodelan Bayesian berhierarki ini diterapkan untuk membuat disease risk map

skala area puskesmas Kota Depok pada kasus kelahiran bayi mati.

<hr>In epidemiology, mapping is needed to describe the distribution of disease in an area or among

population, which is called disease risk map. The construction of disease risk map is based on the value of

SMR (Standardized Morbidity or Mortality Ratio), that is obtained from the information about the number

diagnosed of a disease in an area. If the scale of disease risk map is smaller, the prevention of the disease is

more effective.  However, the data about the number of cases of a disease is available from a larger scale

area. On the other hand, data about the causes or factors of that disease is available at the smaller scale area.

Such unbalance sources of those variables is called spatial misalignment. So that, it is needed to apply

Bayesian hierarchical modeling that uses the likelihood of response variable which is available at the larger

scale area and the value of covariates which is available at the smaller scale area. Then, by using the Markov

Chain Monte Carlo (MCMC) method which build samples from the posterior distribution, the value of

estimated parameters are obtained.  Furthermore, based on the linear model for SMR, the estimated SMRs

for the smaller scale area are obtained. To give an illustration, Bayesian hierarchical modeling is applied to

construct the disease risk map at clinic scale area for stillbirths cases in Depok.

https://lib.ui.ac.id/detail?id=20386768&lokasi=lokal

